Aplicaciéon de biologia
molecular en veterinaria:
diagnoéstico molecular de
escherichia coli productor
de toxina shiga (stec) en
mascotas de nifios con
sindrome urémico

Introduccion:

La forma mas frecuente del
sindrome urémico hemolitico
(SUH) en Argentina esta
asociada a infecciones causadas
por STEC, patégeno emergente
con presentacidon endémica en
la Argentina. Se registran
aproximadamente 400 casos
nuevos por afo, con una
mortalidad del 2,5% al 5% y con
una tendencia estacional con
mayor incidencia en verano.

No existe confirmacion de que
los animales domésticos son
reservorios de cepas STEC.
Algunos autores han encontrado
qgue la prevalencia de E. coli
shigatoxigénica en perros de la
Ciudad de Buenos Aires y del
conurbanoestaentre3y4%yes
la misma STEC aislada en
humanos. (FUNCEI, 2006)

Material y Método

Se estudiaron las mascotas de
los niflos reportados en la red
SIVILA (red de vigilancia
epidemiolégica de laboratorio
dependiente del Ministerio de
Salud).
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Se realizard la marcha bacterioldgica de las muestras
obtenidas de hisopado rectal. Las muestras que
resulten positivas para E. coli, seran estudiadas por
PCR para identificar los genes que codifican para las
toxinas stx1y stx2.

Resultados:

Previamente, hemos realizado un estudio de perros de
basurales, zonas rurales y periurbanas para determinar
si son un factor de riesgo determinante para la salud
publica como portadores de STEC y su importancia
zoondtica en poblaciones de emergencia social.
Hipotetizando que estos animales sean una via de
transmision importante en poblaciones de bajos
recursos, se procedid a la recoleccion de muestras
mediante hisopado rectal en basurales, zonas aledafas
a frigorificos y zonas rurales. Se realizaron marchas
bacterioldgicas y cultivos en medios selectivos para
determinar los enteropatégenos presentes en cada
muestra. Se les realizé el estudio molecular para la
busqueda de la secuencia codificante para Stx1 y Stx2 a
todas las cepas de E coli. Si bien se encontraron 57
muestras positivas para E.coli entre las 100 muestras que
se estudiaron, no se identificaron muestras positivas por
PCR.

Productos de amplificacién de PCR para la deteccidon de
los genes stx]1, stx2

Linea 1: Control positivo E. coli stx1+/stx2 +

Lineas 2 al 8: Muestras E coli + aisladas de materia fecal
de perros

Linea 9: Marcador de Peso Molecular (MM- Cien
Marker)

Linea 10: Control de contaminacion (CC) o control de
reactivos (mezcla sin templado

Resultados esperados

En el presente proyecto se analizara la presencia o
ausencia de cepas STEC en mascotas.

Seha

0157 y no 0157 son los alimentos contaminados siendo
el contacto directo del hombre con los animales una via
de transmision alternativa (Rivas 2006).

Por lo tanto, analizar la presencia de cepas STEC en
mascotas, ayudard a dilucidar el rol de las mascotas
como factor de riesgo en las infecciones por cepas
STEC.

Conclusiones

El conocimiento de los factores de riesgo asociada a
las mascotas contribuird a la implementacién de
estrategias de prevenciény control fundamentales
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